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Activité
La caractérisation cellulaire et moléculaire des organes et des éléments fonctionnels qui les
composent est une des clés de la compréhension des sciences du vivant.
L’histologie consiste à explorer la structure, l’intégrité et l’organisation spatiale des tissus
biologiques sains et pathologiques. Dans le cadre de la Recherche, elle permet d’analyser les
anomalies tissulaires et les modifications morphologiques dans les processus cancéreux
(histopathologie) et dans la réponse aux traitements.

Objectif
La plateforme d’Histologie d’Orsay a pour but de fournir les moyens matériels, techniques et
humains nécessaires à la réalisation des projets d’histologie des équipes du Centre de
Recherche de l’Institut Curie. Elle est également ouverte aux équipes extérieures,
institutionnelles ou privées.

L’objectif est triple :

La plateforme propose un support technique en adéquation avec les besoins de utilisateurs.1.
Elle prend en charge les échantillons (prélèvements fixés, congelés ou frais, organoïdes ou
sphéroïdes) et réalise les prestations techniques selon la demande et les besoins des projets
de Recherche.
La plateforme met à disposition des utilisateurs tous les matériels et équipements nécessaires2.
à la réalisation des techniques d’histologie de routine

inclusions (paraffine, O.C.T, agarose)
coupes (microtome, vibratome, cryostat)
traitements des lames (colorations, immunohistochimies à révélation fluorescente ou
visible, ISH) manuel ou automatique (Autostainer Dako)
imagerie des résultats

La plateforme assure la formation théorique et pratique à l’utilisation des différents postes de3.
travail accessibles à la réservation ainsi qu’aux techniques d’histologie en mettant à
disposition ses protocoles, son savoir-faire et son expertise.
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Matériels et méthodes
Préparation, inclusion et coupes des échantillons
La plateforme assure le traitement des échantillons depuis leur fixation jusqu’à la coupe. Le
mode d’inclusion choisi (paraffine, OCT ou agarose) déterminera le matériel de coupe adapté
parmi les deux cryostats, les trois microtomes et le vibratome de la plateforme.

Marquages
Chaque expérience est fonction de la problématique exposée :

les colorations mettront en évidence les différents constituants cellulaires et tissulaires par
réaction chimique, physique et thermique
les immunomarquages identifieront la localisation cellulaire des protéines dans les tissus via
une réaction antigène/anticorps
les hybridations in-situ ou RNA multiplexing permettront l’analyse de l’expression des gènes
par révélation de leurs ARNmessagers

Matériel d’imagerie
Un microscope (microscope Zeiss Axio Imager M2) et trois loupes binoculaires, dont une avec un
filtre GFP, sont mis à disposition pour les microdissections et l’analyse des lames. De plus, le
microscope et une des loupes sont équipés de caméras associées à un ordinateur pour imager
les résultats obtenus.

Equipe
Ingénieur technique : Sophie Dodier Leboucher (I.E, Institut Curie)
Formation professionnelle spécialisée dans le domaine :
• Techniques en immunohistochimie – Validation des méthodes – Qualité pathologie (2013)
• Histologie générale – Institut d’Histologie de l’Université de Strasbourg (2014)
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